
 

研究发现农业土壤微生物核心菌群能提升土壤生态
功能
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土壤微生物共同生活在生态网络中，形成生态簇，彼此强烈共存。这些生态簇中的类群是重要的
生态单元，具有共同的环境偏好。理论上，一个生态网络内高度相连的类群比关联较少的类群能
够支持更高水平的生态系统功能。已有研究发现植物群落中核心节点的相对丰度对生态系统功能
的重要性。然而，微生物群落的核心节点如何影响土壤生态功能的研究未见报道。

基于此，中国科学院南京土壤研究所褚海燕课题组在较大空间尺度下采集了华北平原麦田243个
土壤样品，利用高通量测序、高通量定量PCR技术分别测定了土壤中的真菌、细菌群落以及与养
分循环相关的功能基因的丰度。通过建立土壤微生物类群的关联网络，研究人员发现微生物网络
中核心节点类群的相对丰度与土壤养分循环功能基因的丰度呈显著正相关，包括C固定、C降解
、N循环、P循环和S循环等基因。进一步，研究人员通过结构方程模型验证了核心菌群对土壤功
能基因的促进作用，并揭示了其主控因素。

这项研究表明，在微生物网络中被归类为核心节点的微生物类群的相对丰度与土壤功能潜力高度
相关。这些核心菌群能够影响土壤的生态功能，对于大尺度下理解和管理（通过操纵微生物关键
物种）农业生态系统具有重要意义。
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International上。
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https://www.sciencedirect.com/science/article/pii/S0160412020318249?via%3Dihub
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土壤微生物网络节点与土壤功能基因的耦合关系

研究团队单位：南京土壤研究所 
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