
 

科学家发现青枯菌致病新机制
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科学家发现青枯菌致病新机制。 茄科劳尔氏菌是一种细菌性青枯病的病原体，茄科劳尔氏菌能
够侵染包含马铃薯、番茄、烟草、香蕉、胡椒和茄子等重要农作物在内的200多种植物，对粮食
安全造成威胁。然而，该病原细菌如何从寄主植物体内获得营养以支持细菌种群的快速大量生长
，目前尚不清楚。

中国科学院分子植物科学卓越创新中心上海植物逆境生物学研究中心研究员Alberto Macho研究团
队鉴定发现了植物中青枯菌的致病新机制，相关成果7月30日在线发表于《细胞—宿主与微生物
》。

研究人员鉴定出茄科劳尔氏菌通过III型分泌系统分泌一个名为RipI的效应蛋白，该蛋白可以操纵
植物的新陈代谢，增强植物细胞中一种信号分子——γ-氨基丁酸的产生。茄科劳尔氏菌在植物
体内繁殖的过程中，可利用γ-氨基丁酸作为自身繁殖的营养来源，最后引起植物发病。

该项研究揭示了这种代谢操纵的分子机制。在植物细胞中，RipI与谷氨酸脱羧酶相互作用，后者
主要负责植物体内催化产生γ-氨基丁酸。谷氨酸脱羧酶由钙传感器钙调蛋白激活。病原菌通过R
ipI劫持了这种调节机制，增强谷氨酸脱羧酶与钙调蛋白之间的相互作用，从而增强了γ-
氨基丁酸的产生。

有趣的是，谷氨酸脱羧酶活性降低了的突变植物对细菌性青枯病更具抵抗力，表明谷氨酸脱羧酶
是植物体内的易感性因素。这一发现也进一步证实了有针对性地编辑谷氨酸脱羧酶以增强植物抗
病性的可能性。

研究人员表示，这一机制揭示了细菌利用植物代谢途径的敏感调节来为细菌病原体提供营养的新
策略。

这项研究得到了中国科学院和国家自然科学基金的资助。（来源：中国科学报何静）

相关论文信息：https://doi.org/10.1016/j.chom.2020.07.003
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