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近日，中国科学院古脊椎动物与古人类研究所博士饶慧芸、研究员刘金毅和副研究员张驰，与中
国科学院大学教授杨益民、哥本哈根大学教授Westbury以及南京师范大学副教授邵庆丰合作，报
道东亚更新世斑鬣狗化石的古蛋白序列，并通过系统发育分析，探讨东亚斑鬣狗化石的分类及其
与非洲现生种间可能的基因交流。

斑鬣狗（Crocuta
Crocuta）是Crocuta
属下的现生种，目前分布于非洲撒哈拉沙漠以南，在地质时期，它几乎占据欧亚大陆，称为洞穴
鬣狗。目前对于斑鬣狗起源和演化历史的认识尚未统一，形态学、线粒体基因以及核基因得到的
结果各不相同（图1）。然而，多数分子数据来自欧洲，亚洲的研究开展较少，现仅有4个遗址点
获取有效的DNA数据，需补充更多数据。

斑鬣狗化石在东亚广泛分布，在我国生存于更新世中期到全新世早期，目前有数十处化石点发现
，为研究提供实物资料。有的遗址点，如灵仙洞（铀系测年>99 ka），开展多次古DNA分析均不
理想，考虑到DNA保存的限制，该研究对包括灵仙洞在内的中国北方三个遗址点的洞穴鬣狗进
行古蛋白质分析，获取多种内源性的蛋白质（图2）。通过多酶切方法增加肽段覆盖率，其中I型
胶原蛋白的覆盖率达到80%及以上，de novo测序结合数据库搜库分析，确认东亚洞穴鬣狗的多个
突变位点。该研究获取到洞穴鬣狗的古蛋白序列，为今后的相关研究提供参考序列，并为东亚的
洞穴鬣狗增加新的分子数据。基于蛋白序列的系统发育分析表明，东亚的洞穴鬣狗可分为两组，
其中一组与非洲北部的现生斑鬣狗聚在一起，这与核基因得到的结果不同，反映在1.03 Ma之前
东亚的洞穴鬣狗与非洲北部的现生斑鬣狗可能存在基因交流。该研究表明古蛋白分析在系统发育
重建方面具有潜力，可在更长的时间尺度和更广的地域寻找分子证据。

相关研究成果发表在《科学报道》（Scientific
Reports
）上。研究工作得到国家自然科学基金、中国科学院战略性先导科技专项（B类）、现代古生物
学和地层学国家重点实验室开放课题和中科院青年创新促进会等的资助。
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图1.基于古DNA数据得到的斑鬣狗现生种和洞穴鬣狗的系统发育关系：（a）短mtDNA片段（366
bp的细胞色素b序列）（b）线粒体全基因组（c）核基因组
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图2.三个遗址点检测到的蛋白质：（a）山羊寨遗址（b）黑龙江肇东坤泥沟地点（c）灵仙洞遗址

图3.基于贝叶斯法的系统发育分析和分歧时间估算

研究团队单位：古脊椎动物与古人类研究所 
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更多 科学进展 请访问 https://www.iikx.com/news/progress/
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