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深度识别血清代谢指纹可快速诊断脑卒中。

复旦大学附属闵行医院教授赵静和上海交通大学教授钱昆联合团队采用基于血清代谢指纹的深度
多模态识别技术，将自适应机器学习与一种新的特征选择方法相结合，实现了脑卒中的快速计算
机辅助诊断。该技术还可转化为辅助脑梗塞诊疗的检测方法运用于临床，并可作为指导进一步探
索脑梗塞分子机制的新手段。该研究共招募344名受试者，其中中风患者172名，健康对照者172
名。该技术准确率84.12%，敏感性88.24％，特异性达80.00％。该成果近日发表于《先进科学》
。

据悉，快速诊断是脑梗塞的早期预警和治疗管理的核心内容。中风是导致全球死亡和残疾的主要
原因，预计到2020年，中风将导致6100万残疾调整生命年。目前对于脑梗死的诊断基于磁共振影
像检测方法，但即便是大型三甲医院也鲜有24小时开放该设备，而很多基层医院连CT都无法实
现，因此迫切需要一种新颖快速的诊断方法作为现有成像方式的辅助手段。

为解决这一难题，赵静、钱昆联合团队应用国际先进的纳米辅助激光解吸/电离质谱(LDI MS)技
术，快速提取血清代谢指纹（SMF），该过程仅需数秒消耗100纳升（0.1微升）血清既可完成。
同时，通过将SMFs与临床指标结合使用深度学习（DL）构建多模式识别方式，可获得最高可达0
.845（效果很好）的曲线下面积(一种用于判断分类模型优劣的评测指标)，优于单纯通过血清代
谢指纹或临床指标即可完成单一模式诊断。

据悉，研究人员通过构建先进的显著性图谱法简化潜在生物标记的识别，筛选出20个具有差异调
节的关键代谢产物特征，就能提高脑梗塞相关生物模式的诊断能力，有望成为脑梗死快速诊断的
代谢指标的辅助手段，也为进一步探索脑梗塞分子机制提供了可行性工具。（来源：中国科学报
孙国根 黄辛）

相关论文信息：https://doi.org/10.1002/advs.202002021
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