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野生花生资源研究获进展。 山东省农业科学院农作物种质资源研究所王兴军、赵传志团队在《
基因组学》在线发表研究论文，系统解析了野生花生资源Arachis
glabrata的转录组及对生物和非生物胁迫的响应，为野生花生A.
glabrata抗病基因的挖掘利用奠定了基础。

花生是我国总产第一的油料作物。花生属有80个野生种，野生资源在经历长期自然选择的过程中
积累了很多的优良性状，具有丰富的抗逆基因，是花生抗病、抗虫、抗干旱种质创新的重要基因
库。利用生物技术手段，充分发掘和利用野生花生中的有益基因资源是花生种质创新的重要突破
点。

A. glabrata被认为是抗病性最强的花生野生种，对叶斑病免疫，对锈病、花生斑驳病毒、青枯病
和根结线虫高抗，但由于缺乏A. glabrata的基因序列信息，限制了这些优异基因的应用。

该研究通过PacBio技术获得了A.
glabrata的首个全长转录组，包含了10.9万多个转录本，并利用RNA-seq技术对所有转录本A. glabra
ta的根、茎、叶、花、果针、荚果中的表达的进行了量化，揭示了这些转录本对叶斑病、干旱、
高盐和低温胁迫的响应，为从A.
glabrata中克隆优异基因、开发分子标记奠定了基础。在美国，部分A.
glabrata资源已经被驯化成了牧草品种，该研究发现A. glabrata的转录本中含有30多个调控A.
glabrata叶片牧草品质的关键基因，为A.
glabrata牧草品质的进一步改良提供了思路。（来源：中国科学报王方）

相关论文信息：https://doi.org/10.1016/j.ygeno.2021.03.030
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