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西大科研团队建立位点特异性糖链序列测定新方法。 8月2日，西北大学生命科学学院教授孙士
生课题组与西安电子科技大学教授张军英课题组联合团队的研究成果在线发表在《自然—方法》
上。

该成果介绍了一种可解析糖蛋白上糖链序列的新方法及其配套软件——StrucGP，并描述了其技
术细节。

据了解，糖类和蛋白质作为四大生物大分子之一，在生命活动中发挥非常重要的作用。其中N-
连接糖蛋白主要存在于细胞膜表面和各种体液中，参与细胞间识别和通讯、免疫应答、病原体的
宿主识别等重要生物学过程。很多糖蛋白已经成为重要的疾病生物标志物和药物靶标。

目前，科学界已经可以基本实现同时解析糖基化位点和糖链组成信息，但由于糖链结构的复杂性
和糖基化微不均一性特性，糖基化位点特异性的糖链序列测定（也称糖链结构解析）依然存在极
大挑战。

在孙士生团队建立的新方法中，StrucGP采用了模块化的解析策略，首先将N-连接糖链结构分为
核心结构、糖链类型以及分支结构三个部分，分别进行从头结构解析，然后合并获得糖链的整体
结构信息，极大地降低了糖链结构解析的复杂度，提高了糖链结构解析的准确性。

另外，由于StrucGP在糖链结构解析中并不依赖于糖链数据库，因此有助于新的糖链结构鉴定。
在鉴定准确度方面，研究团队建立了基于诱饵数据库（decoy database）和诱饵谱图 (decoy
spectra) 的假阳性率评估方法，以及多种对糖链各模块精细结构的置信度（probability）评估方法
，有助于研究人员对鉴定结构进行可信度评估。
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StrucGP原理图 西北大学供图

据介绍，该技术首次实现了完整糖肽上N-连接糖链序列的解析，为糖蛋白质组学研究提供了新
的技术手段，在生物医药领域包括新的生物标志物和治疗靶点发现、重要糖蛋白抗体药物的糖基
化分析、病毒上重要糖蛋白的糖基化解析、疾病致病机理研究等方面都具有广泛的应用前景。

比如在肿瘤研究中，StrucGP能够直接获得肿瘤特异性糖链结构所修饰的糖蛋白和糖基化位点等
信息，从而获得其亚细胞定位、信号通路、可能的分子功能等关键信息，有助于研究者进一步深
入研究特定糖链/糖蛋白的生物学功能。（来源：中国科学报陈彬）
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