
 

科学家合作构建再生生物学多组学数据库

作者：writer 来源：中国科学院

本文原地址：https://www.iikx.com/news/progress/16025.html

本文仅供学习交流之用，版权归原作者所有，请勿用于商业用途！

随着细胞重编程、基因编辑、合成生物学、高通量测序等技术的快速发展，再生生物学进入前所
未有的蓬勃发展时期，助力解决组织替代、功能修复、衰老干预、疾病治疗等一系列生命医学领
域的重要科学难题。面对科学数据的爆炸式增长，亟需建立以再生生物学为核心的开放数据库，
以存储世界范围内的组学研究数据为基础，推动再生相关的基础研究和临床转化应用的不断发展
。

9月30日，中国科学院北京基因组研究所（国家生物信息中心）鲍一明研究组、张维绮研究组和
中国科学院动物研究所刘光慧研究组、曲静研究组合作，在Nucleic Acids Research
杂志发表论文，建立了再生生物学领域首个多组学数据库Regeneration Roadmap
。该数据库从转录组、单细胞转录组、表观基因组及药物基因组等不同层面整合了再生相关数据
集，涉及11个物种、36种组织类型，实现了不同条件下基因表达随再生变化的汇聚融合，以及对
不同层次组学数据的交互查询和联合比较分析。此外，数据库收录了基于已有文献报道的再生相
关基因集，使得用户可以更加深入全面地了解特定基因或通路在再生生物学中的功能。

Regeneration Roadmap数据库实现了对多物种再生相关的不同层次组学数据的收录与整合。作为
一个持续更新的国际化信息平台，Regeneration Roadmap的建立为国内外再生生物学相关数据的
统一汇交、集中存储、安全管理、开放共享以及前沿交叉研究和临床转化应用提供了助力和支撑
。该数据库对用户免费开放，相关运维团队将对该数据库进行定期维护与更新，不断整合更多的
再生相关数据资源、汇交多层次组学数据。此外，该团队于2020年建立了Aging
Atlas（AA）数据库，收录和整合了与衰老相关的不同层次多组学数据。目前Aging
Atlas数据库已服务来自全球25个国家的上万名访问者。Aging Atlas和Regeneration
Roadmap数据库将形成资源互补，共同推动衰老生物学和再生生物学的学科发展。

Regeneration Roadmap数据库由中科院北京基因组所（国家生物信息中心）、中科院动物所、中
科院干细胞与再生医学科学数据中心、中科院干细胞与再生医学创新研究院、北京干细胞与再生
医学研究院、首都医科大学宣武医院国家老年疾病临床研究中心等机构合作完成。该项目获得科
技部、国家自然科学基金委、中科院和北京市等项目的资助。
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https://ngdc.cncb.ac.cn/regeneration/index
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Regeneration Roadmap数据库

研究团队单位：北京基因组研究所 
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