
 

人工智能可预测最有可能传播新冠肺炎的哺乳动物
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人工智能可预测最有可能传播新冠肺炎的哺乳动物。 一项人工智能工具利用动物的栖息地和各
方面生物学信息，预测出540种最有可能传播新冠肺炎的哺乳动物。根据该模型，排名前十的易
感动物包括貂、巽他穿山甲和蝙蝠等，这与实验室的实验结果相吻合。相关研究日前发表于英国
《皇家学会学报》。

新冠肺炎（covid-19）是由新型冠状病毒（SARS-CoV-2）引起，当SARS-CoV-2的刺突蛋白与宿
主细胞上的ACE2蛋白结合，病毒便会入侵人类和动物组织。这是导致动物被感染的必要步骤，
也是病毒进一步传播到其他潜在宿主的先决条件。

不同的物种有不同版本的ACE2蛋白，因此了解它们的版本与冠状病毒突刺蛋白的结合程度，可
以帮助我们预测哪些动物最有可能感染并传播新冠肺炎。但是，目前只有大约300种物种的ACE2
氨基酸序列是可用的。

为了解决这一问题，美国卡里生态系统研究所的芭芭拉�汉和她的同事们建立了一个机器学习工
具，在不知道ACE2氨基酸序列的情况下，预测来自5400种哺乳动物的ACE2蛋白能否强有力地与
新冠病毒刺突蛋白结合。

结果发现，能够做到这一点的物种包括白尾鹿，最近，北美地区的白尾鹿就有非常高的感染率。
条纹臭鼬以及大鼠、鹿鼠等76种啮齿类动物，还有水牛等养殖物种也被认为可能传播新冠病毒。

为了创建模型，研究小组首先估算出刺突蛋白与已知序列的142种哺乳动物ACE2蛋白结合的强度
，以此判断这些物种是否可能传播冠状病毒。

他们为人工智能模型提供了142个物种的约60个生物和生态特征，通过这些信息，人工智能就可
以识别出这些物种的传染性与其特征之间的联系。这些特征包括它们生活的区域、栖息地与人类
的重叠程度、寿命、饮食、体重等。

通过这一模型，当给出其他物种的生物和生态特征数据后，就可以猜测和研究出5400个哺乳动物
物种能够传播新冠病毒的可能性。

芭芭拉�汉表示，这些结果必须通过系统的监测和实验室研究来测试和验证。

这是一种非常有用的方法，可以优先监视动物物种。加拿大萨斯喀彻温大学病毒学家Arinjay Bane
rjee说，这将有助于跟踪病毒性传染病以及有可能出现的适应动物的冠状病毒变种。（来源：中
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国科学报李木子）

相关论文信息：https://doi.org/10.1098/rspb.2021.1651
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