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科学家揭示新型H5N1禽流感病毒进化全貌。

H5N1亚型禽流感病毒的起源、进化和时空传播。 中国农科院供图

近日，中国农业科学院哈尔滨兽医研究所陈化兰院士团队在H5N1亚型高致病性禽流感病毒研究
方面取得重要进展，该研究系统阐明了目前在全球肆虐的H5N1禽流感病毒的起源、进化和时空
传播，并对我国监测到的H5N1病毒进行了系统的生物学研究。相关研究结果发表于《新发病原
体与感染》（Emerging microbes infections）。

该研究发现，目前流行的H5N1病毒于2020年10月在荷兰产生，是由H5N8禽流感病毒与H1N1及H
3N8等亚型禽流感病毒重配而来。

2020年10月-2021年8月，该新型H5N1病毒在西欧、北欧和东欧多国的家禽和野鸟中流行，并传播
至多个非洲国家。2021年9月开始，在欧洲引起禽流感大暴发，并传播到亚洲和北美洲的多个国
家。2020年1月以来，H5N8和H5N1病毒已导致全球超过2亿羽家禽死亡或者被扑杀。因广泛使用
了禽流感疫苗免疫，这些新型H5病毒并未对我国家禽造成实质危害。
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国家禽流感参考实验室2021年9月至2022年3月在全国范围内采集了26767份野鸟和家禽样品，从中
分离到13株H5N1病毒。

为了探究这些新传入我国的H5N1病毒的来源，研究人员对全球233株H5N1亚型代表毒株进行系
统的遗传演化和时空传播分析。发现目前全球流行的H5N1病毒自2020年10月首次在荷兰出现以
来，在自然界中与多种野鸟源禽流感病毒进行了复杂的基因片段重配，形成了16种不同的基因型
（G1-G16）。

我国监测到4种基因型，分别为G1，G7，G9 和G10。其中G1和G10分别于2021年11月份和2022年1
月份由欧洲传入我国，G7在2021年11月份由韩国或日本传入我国，G9来源不清。

抗原性分析表明，我国目前使用的H5-Re14疫苗毒株与其抗原性匹配良好，证明H5和H7三价禽
流感灭活疫苗可有效阻断此类H5N1病毒入侵免疫家禽。鉴于此类H5N1病毒在全球野鸟中广泛分
布，文章呼吁高风险国家对家禽进行H5亚型禽流感疫苗免疫，有效阻断病毒由野鸟传播进入家
禽，从而有效降低其对人类健康带来的威胁。

该研究得到国家自然科学基金、国家重点研发计划、中国农业科学院科技创新工程等项目的资助
。（来源：中国科学报李晨）
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