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科学家解析羊肚菌栽培生活史中土壤
微生物组的动态变化。
中国科学院昆明植物研究所与西北工业大学生态环境学院等研究人员共同解析了羊肚菌栽培生活
史中土壤微生物组的时间动态，为微生物菌剂未来应用和羊肚菌栽培可持续发展提供了理论基础
。

羊肚菌味道鲜美营养丰富，是著名的食药用真菌之一，近年来产业栽培面积迅速扩大，市场消费
日益增长，但土壤微生物在栽培过程中的动态和作用缺乏深入研究，羊肚菌可持续栽培面临重要
挑战。研究人员通过采集羊肚菌完整栽培生活史中的根际土壤，结合高通量宏基因组学分析，强
调了土壤微生物类群、特征生物标志物和土壤生态功能的变化。

研究发现：1、在羊肚菌菌丝体、原基和子实体三个不同生长阶段，土壤微生物相对丰度、α多
样性和结构组成差异显著。2、结合LEFSe分析，研究人员预测了和各羊肚菌生长发育阶段相关的
特征微生物标志物，并通过比较同期形成和未形成原基的根际土壤，进一步验证了相关微生物标
志物可能在原基发育中发挥关键作用。3、土壤微生物功能分析表明，营养代谢相关的通路在菌
丝体和子实体阶段富集，而信号转导相关的通路在原基期富集，表明羊肚菌不同生长发育阶段需
要多样化的土壤微生物功能策略。

研究结果为微生物菌剂的开发应用和土壤改良提供了新的见解，为羊肚菌可持续栽培提供了科学
依据。相关成果以Dynamics of soil microbiome throughout the cultivation life cycle of
morel(Morchellasextelata)为题发表在Frontiers in Microbiology上。

相关研究工作得到国家重点研发计划和云南省博士后定向培养基金的支持。
论文链接

                                                   1 / 2

https://www.frontiersin.org/articles/10.3389/fmicb.2023.979835/full


 
该研究中方案设计和取样策略概览
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