
 

新型分析工具可面向蛋白磷酸化和糖基化
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新型分析工具可面向蛋白磷酸化和糖基化。 近日，中国科学院大连化学物理研究所研究员卿光
焱团队，受邀发表了面向蛋白磷酸化和糖基化分析的新型化学工具的综述文章。其系统总结了研
究团队在多磷酸化富集、磷酸化动态监测及糖基化动态富集和结构表征等方面的探索和成果，相
关成果发表在《化学研究评述》上。

蛋白质是生命的物质基础，氨基酸是构成蛋白质的基本单位，蛋白质中的氨基酸按照mRNA的指
导进行排列的过程，被称为蛋白质翻译。但是，蛋白质在刚经过翻译后是没有生物活性的，需要
经过一系列的后加工，才能成为成熟的蛋白质，承担生命活动，执行生命功能。磷酸化和糖基化
作为两种最广泛使用的蛋白翻译后修饰，可以调控诸多细胞过程。它们的异常化与人类多种疾病
密切相关，研究它们有助于揭示疾病机制、发现标志物和治疗靶点等，并有望成为后基因组时代
精准医学发展的新突破口之一。然而，蛋白质磷酸化和糖基化的极低丰度以及糖基化的结构复杂
性，使得其分析表征仍面临着相当大的挑战。

本综述中，卿光焱团队介绍了其在开发面向蛋白质翻译后修饰的分离材料和分析器件过程中的阶
段性成果。团队于2016年展望了生物分子响应性聚合物作为平台材料，在蛋白质翻译后修饰组学
领域中的应用潜能。随后，团队利用响应性聚合物结合亲和性配体，实现了针对多磷酸化肽的多
参数动态可调的捕获和释放。进一步地，团队将含配体的响应性聚合物引入到仿生离子通道器件
中，实现了针对酪氨酸磷酸化的选择性和动态过程的监测，并结合动态共价化学概念，实现了唾
液酸糖基化肽的高效的动态捕获。此外，他们还引入了纳米孔单分子检测技术，实现了针对复杂
寡糖链的纳米孔检测和识别，为推进基于纳米孔的单分子糖基化轮廓化乃至糖链测序提供了一种
方案。（来源：中国科学报 孙丹宁）

相关论文信息：https://doi.org/10.1021/acs.accounts.3c00397
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