
 

武汉病毒所在病毒拓扑异构酶结构特征与酶活性调
控机制研究中获进展
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近日，中国科学院武汉病毒研究所/抗病毒研究中心邓增钦团队完成的题为Structure-function
analysis of the ATPase domain of African swine fever virus
topoisomerase的最新研究成果，在线发表在mBio上。
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ASFV拓扑异构酶ATPase结构域的晶体结构（左图）与全长蛋白的冷冻电镜结构（右图）
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