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开源项目绘制脊髓损伤超清生物学图谱
。瑞士洛桑联邦理工学院科学家在脊髓损伤领域取得了一项重要突破。通过开源项目TabulaePara
lytica，团队将尖端的细胞和分子图谱技术与人工智能（AI）相结合，以前所未有的细节绘制出了
脊髓损伤后每个细胞中展开的复杂分子过程。这项开创性的研究发表在新一期《自然》杂志上，
其不仅确定了一组在康复中起关键作用的特定神经元和基因，还为新疗法铺平了道路。

人类脊髓是科学界已知的最复杂的生物系统之一。它是不同类型的细胞在机械、化学和电气方面
的排列。它们协调工作，产生和调节多种神经功能，包括人类自然、优雅的步态。这种细胞复杂
性加大了有效治疗脊髓损伤的难度。

了解脊髓损伤几乎无法被治愈的原因，有助于阐明这一突破的重要性。到目前为止，传统的成像
和绘图方法已提供了脊髓损伤细胞机制的总体视图。但特异性的缺乏，模糊了各个细胞类型的不
同作用和反应，阻碍了靶向治疗的发展。

在新研究中，研究人员的目标是彻底改变人们对脊髓损伤的生物学认识。组成TabulaeParalytica的
4个细胞图谱，提供了小鼠脊髓损伤在空间和时间上细胞和分子动力学极其详细的视图，填补了
历史性的知识空白，为有针对性地治疗和加速康复铺平了道路。

研究人员表示，这是对脊髓复杂细胞动力学的新认识，也将开启相关靶向基因疗法。
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