
 

研究填补三千年来中原人群古基因组数据空白
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研究填补三千年来中原人群古基因组数据空白。 厦门大学人类学研究所、郑州大学考古与文化
遗产学院等单位成功提取和测序了从西周、春秋、唐代到明清时期的中原地区38个古人的基因组
，论证了3000年来中原地区人群遗传稳定性。该研究填补了中原人群距今3000年来的古基因组数
据的部分空白。日前，相关研究成果发表在《科学通报》上。

中原地区是中华文明的主要发祥地，对中华民族的形成和发展发挥了重要作用。最近的古代DN
A研究表明，与仰韶文化相关的新石器时代中期黄河流域粟黍农业人群从中原地区迁徙扩散，通
过甘青地区登上了青藏高原，向东北迁徙到西辽河影响了红山文化，向西南达到川滇地区。在仰
韶文化扩张的同时，中国南方人群持续迁入黄河流域并与黄河流域人群广泛融合。由于缺乏古人
基因组数据，人们还不清楚过去3000年里动荡的政权更迭、连绵不断的战争和非汉族政权的统治
对该地区人群遗传组成的影响。

在该研究中，研究人员成功提取和测序了从西周、春秋、唐代到明清时期的中原地区38个古人的
基因组，并将新测序的中原古人样本与之前已发表的中原新石器时代古人和现代河南汉族基因组
数据合并在一起，进行了跨时间尺度下的群体遗传学分析。他们观察到，自新石器时代晚期以来
，中原地区没有看到明显的人群遗传结构的改变，并没有受到印欧人群、匈奴和鲜卑等北方游牧
人群的显著影响，这与欧洲动荡的人口历史形成鲜明对比。

唯一的遗传离群值是一个可以追溯到明清时期的个体，该个体与一些现代中国南方少数民族人群
相对遗传同质，都可以被模拟为中原古人和东亚南方古人的混合。鉴于所有古代中原样本和今天
生活在中原的汉族人群都没有表现出如此高比例的东亚南方相关血统，研究人员认为该离群个体
不太可能代表明清时期中原地区的主要遗传谱系,而更可能是来自华南的移民，比如清政府曾派
遣大批被称为闽营的福建军民到中原进行开垦等。该研究填补了中原人群距今3000年来的古基因
组数据的部分空白，扩展了人们对中原人群历史的理解。

厦门大学生命科学学院博士生马昊、郑州大学考古与文化遗产学院教授周亚威、厦门大学生命科
学学院博士生王睿为论文共同第一作者，厦门大学人类学研究所教授王传超、郑州大学考古与文
化遗产学院教授周亚威和王睿为论文的共同通讯作者。（来源：中国科学报 温才妃 欧阳桂莲）

相关论文信息：https://doi.org/10.1016/j.scib.2024.07.024
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