
 

犬科动物多组学资源库iDog 2.0建立

作者：writer 来源：科学网

本文原地址：https://www.iikx.com/news/progress/30869.html

本文仅供学习交流之用，版权归原作者所有，请勿用于商业用途！

犬科动物多组学资源库iDog 2.0建立。 近日，国家生物信息中心研究员赵文明团队与昆明动物研
究所副研究员柳延虎团队合作，发布犬科动物多组学资源库iDog 2.0，提供了更加全面的多组学
数据资源及更加丰富的在线分析工具，为全球犬类研究者提供更高质量的数据服务。

家犬是自然界中种内遗传多样性最为丰富的物种之一，也是研究人类遗传性疾病的重要动物模型
。近年来，犬类基因组、转录组、表观基因组、表型组等组学数据的快速积累为犬类驯化过程、
行为模式、形态发育等方面的研究提供了宝贵数据基础。iDog致力于为犬科研究相关的科研人员
提供全面的数据服务和在线分析工具，自2019年发布以来，在犬类疾病和群体遗传等领域发挥了
重要作用。

赵文明介绍，iDog 2.0全面整合分析了犬类多组学数据资源。在基因组变异层面，该资源库收集
了来自1,929个现代样本的2
955万个单核苷酸多态性和1654万个插入/缺失，以及来自111个古代样本的2 909万个单核苷酸多态
性，同时鉴定并整合了43,487个特定品种的单核苷酸多态性和530个与疾病/性状相关的变异，为
全球犬类研究提供了宝贵的遗传信息。在基因表达层面，平台整合分析了来自2,947个样本的基
因表达情况，提供涉及不同犬类品种和组织的基因表达图景和不同犬类疾病的差异基因表达信息
。在表观基因组学层面，i平台提供了来自547个样本的DNA甲基化信息，以及来自87个样本的染
色质可及性信息，为分析犬类基因表达调控提供支持。

据悉，iDog 2.0还提供了897个犬类疾病的表型数据、3,207个基因型-表型对以及与犬类疾病关联
的349个基因信息，并构建了犬类品种本体和犬类疾病本体，以实现品种和疾病标准化。iDog 2.0
还提供了13种在线分析工具，包括基于检索增强生成的问答工具（DogRAG）和基于图像的品种
分类工具（DogVC）等，为犬类研究者提供便利。（来源：中国科学报 冯丽妃）

相关论文信息：https://doi.org/10.1093/nar/gkae1031
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