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研究揭示川金丝猴的起源和群体历史。近日，云南大学省部共建云南生物资源保护与利用国家重
点实验室于黎研究员课题组与中国科学院上海生命科学研究院李海鹏研究员课题组合作，在川金
丝猴起源和进化历史研究方面取得重要进展，该成果以The origin and population history of the
endangered golden snub-nosed monkey (Rhinopithecus
roxellana)为题发表在国际进化生物学领域顶级期刊Molecular Biology and Evolution上。于黎研究员
为论文通讯作者，博士生匡卫民为论文第一作者，本研究得到国家自然科学基金委重大研究计划
资助。 川金丝猴(Golden snub-nosed monkey，Rhinopithecus roxellana)是我国著名的珍稀濒危野生
保护动物，隶属于灵长目，猴科，疣猴亚科，金丝猴属。川金丝猴仅分布在我国境内四川以北及
甘肃部分地区(四川/甘肃群体)，陕西省秦岭(秦岭群体)以及湖北神农架自然保护区(神农架群体)
，野外个体数量不超过20,000只。追溯一个物种的起源及扩散过程，能够更好地了解该物种及其
进化历史，对其保护至关重要。于黎研究员课题组与李海鹏研究员课题组从群体遗传学角度，利
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用核基因组，线粒体基因组和Y染色体三种分别来自双亲，母系和父系的不同遗传分子标记全面
解析和阐述了现存三个川金丝猴地理群的起源及扩散过程。研究结果发现三种遗传标记显示川金
丝猴三个群体之间不同的群体结构，而且核基因组分析发现三个群体之间存在对称的双向基因流
，而线粒体基因组和Y染色体分析发现不对称的基因流事件，进一步的模拟分析表明不同的群体
结构和基因流事件不是由不完全谱系分拣(incomplete lineage
sorting)造成，而是川金丝猴性别倾向性扩散差异(sex-linked dispersal)的结果。此外，群体历史模
拟分析支持川金丝猴的祖先群体最先广泛分布在中国中部和西南的山区，随后古气候变化影响导
致群体间发生隔离，在大约24,500年神农架群体最先与其他群体发生分歧，随后逐渐收缩到湖北
神农架等各大山系间，而后秦岭群体在13,500年左右从四川/甘肃群体迁徙出去并作为建群者，群
体间迁徙过程中伴随不平衡的基因流发生事件。 研究结果提供了川金丝猴更完整的起源和群体
历史框架，对分布区重叠，经历类似气候和地理变化的其它物种物种的生物地理研究具有重要的
意义。此外，该研究不仅显示基因组能够为预测和理解物种的性别倾向性扩散提供非常有用的工
具，为野外进一步研究确定奠定了重要的基础，而且也强调了利用多个来自不同遗传特征的基因
组标记来追溯物种的完整进化历史，尤其是表现出不同性别倾向性或混合的扩散模式的物种研究
的重要性。(来源：云南大学) 相关论文信息：https://doi.org/10.1093/molbev/msy220
图(A)系统发育及群体结构(B)群体历史扩散过程(C)群体历史模拟
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