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研究揭示功能型emFRIae
m基因变异促进蔓菁对青藏高原适应的分子机制
。开花时间是决定植物繁殖成功及作物产量的关键因素，也是调控植物适应不同环境的重要机制
。花期变化对芸薹属蔬菜的育种至关重要，以确保其适应当地气候条件。蔓菁作为起源于地中海
地区的芸薹属古老根茎类蔬菜，其驯化过程受到自然选择的显著影响，是少数能适应青藏高原气
候的栽培作物之一。关于蔓菁在不同地区（尤其是青藏高原）开花时间适应性进化的潜在分子机
制仍知之甚少。

中国
科学院西
双版纳热带植物园
研究人员对来自世界各地的104份地方
种质资源的开花时间
进行分析。来自不同地理区域的蔓菁开花时间表现出显著差异，这与它们生长地区的海拔和气候
温度密切相关。研究进一步分析了蔓菁FRIa和FLC2
基因的遗传
变异及其对开花时间差
异的贡献。研究结果表明，开花时间关键调控
基因FRIa
变异，在蔓菁开花时间的适应性性状上，特别是维持高海拔蔓菁晚花方面发挥着关键作用。同时
，特异性单核苷酸多态性变异对高原FRIa基因的功能强化起作用。

研究结果揭示了蔓菁开花时间沿海
拔梯度的适应机制，为阐明FRIa
如何促进蔓菁在不同海拔条件
下适时开花提供了新见解，也为蔓菁FRIa
强功能变异驱动海拔梯度下的开花时间适应性演化提供了分子基础。

相关研究成果以A functional�FRIa variant drives turnip adaptation to the Qinghai-Xizang
Plateau为题，发表在Molecular
Horticulture
上。研究工作得到国家自然科学基金项目、第二次青藏高原综合科学考察研究、云南省“云岭学
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者”培养工程、中国科学院战略性先导科技专项等的支持。

论文链接 

 

蔓菁群体的表型及FRIa单倍型序列分析 
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https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/41521344/


 

 

FRIa等位基因变异在开花调控中的功能验证 
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蔓菁中FRIa变异调控开花时间功能的示意图 
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更多 科学进展 请访问 https://www.iikx.com/news/progress/
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