
 

我国科研团队搭建的ctPANDA开放共享
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我国科研团队搭建的ctPANDA开放共享。中新社上海6月12日电 (陈静 王懿辉)北京时间6月11日深
夜，中国医学专家团队搭建的细胞类型分辨率的胰腺癌预后分析和靶点探索平台——ctPANDA
开放共享，为全球研究者找到胰腺癌潜在有效治疗靶点、破解预后“密码”提供崭新的研究视角
和公共科研平台。

当日，复旦大学附属肿瘤医院院长虞先濬、该院胰腺肿瘤中心副主任施思领衔团队历时5年获得
的研究成果，发表在国际知名肿瘤学术期刊《癌细胞》(Cancer
Cell)上。ctPANDA的落地与开放，标志着胰腺癌乃至实体肿瘤研究正逐步迈向细胞分辨率时代
。

胰腺癌被称为“癌王”，其中约90%为胰腺导管腺癌，全球胰腺导管腺癌患者5年总生存率仅约1
3%。施思指出，制约患者生存时间的主要问题是缺乏有效的治疗靶点，传统的研究方法无法精
准区分不同细胞的独特性。

“传统研究方法会导致很多真正影响患者生存、具备治疗价值的关键基因被‘淹没’，这也是胰
腺导管腺癌难以发现有效治疗靶点的重要原因之一。”虞先濬表示，ctPANDA的创建将大幅提
速胰腺癌新药研发和精准诊疗技术迭代的速度，持续推动全球胰腺癌基础研究与临床转化研究工
作。

研究团队整合大量胰腺癌患者的数据与信息，绘制出覆盖23种细胞类型的基因表达-生存全景图
谱。基于图谱，研究团队成功构建了ctPANDA。施思解释：“该平台就像一个智能搜索引擎，
医生直接在平台上‘提问’，比如‘哪个基因在癌细胞里越活跃，患者疗效较差？’平台会立刻
从全景图谱中调取答案。”

研究团队基于ctPANDA首次系统性发现存在于胰腺癌患者中的一类特殊“双面基因”。“这类
基因在胰腺癌细胞中会助长肿瘤发展、恶化病情；但存在免疫细胞内，却能激活免疫能力、发挥
抗癌作用。”虞先濬说，这能提醒药物研发者规避药物“误伤”人体免疫细胞的风险。

研究团队还首次发现，三类预后“坏”细胞聚集形成的“三重复合体”是胰腺癌新辅助治疗产生
耐药性的核心原因，为破解胰腺癌耐药难题找到了新方向和视角。(完)

（原题：中国科研团队搭建的ctPANDA开放共享 打破“癌王”治疗僵局）
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