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科研人员开发出广谱抗菌候选肽GT-2。

抗菌肽是抗感染药物研发与生物防控领域的新兴方向，但如何在保持抗菌活性的同时降低对哺乳
动物细胞的毒性，仍是抗菌肽开发面临的关键问题。

近期，中国科学院昆明植物研究所等团队以天麻全基因组数据为资源起点，结合蛋白资源挖掘与
生成式人工智能设计，获得了广谱抗菌候选肽GT-2。

研究团队从天麻防御相关编码蛋白中计算筛选出候选肽片段，以天然蛋白片段GP-1为起始骨架
，利用DeepAMP生成模型和D-POS优化流程探索序列空间，最终获得GT-2。体外实验表明，GT-
2对白色念珠菌、铜绿假单胞菌、金黄色葡萄球菌、大肠杆菌及耐甲氧西林金黄色葡萄球菌均具
有抑制活性，最低抑菌浓度为4至32微克/毫升，并能破坏微生物膜、抑制生物膜形成。在500微
克/毫升浓度下，GT-2对兔红细胞溶血率低于5%。动物实验显示，该肽可有效清除铜绿假单胞菌
感染小鼠的创面病原菌。

机制研究表明，GT-2在细菌及真菌样膜环境中，易形成螺旋结构并深入结合。相比之下，纯磷
脂酰胆碱和胆固醇相关的哺乳动物样细胞膜环境不利于其有效插入。这一“脂质依赖的膜结合”
特性使GT-2能够有效区分病原微生物与宿主细胞。

研究将植物基因组资源与人工智能肽设计相结合，为从特色生物资源中发现抗菌先导分子提供了
新路径，也为提高膜活性抗菌肽的病原选择性提供了新思路。

相关研究成果发表在《npj抗菌药物与耐药性》（npj Antimicrobials and
Resistance）上。研究工作得到云南省发展和改革委员会、云南省科技厅等的支持。 
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https://www.nature.com/articles/s44259-026-00253-0


 

 

科研人员从天麻基因组资源中发掘出高活性抗菌肽GT-2 

 

研究团队单位：昆明植物研究所  
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