
 

成都生物所在棘腹蛙染色体易位重排的起源和进化
研究中获进展
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染色体重排作为一种重要的突变形式，在物种形成和性染色体的形成中扮演了重要的角色，然而
对其作用的机制和过程还存在诸多谜团。其中，染色体重排长期被进化学家认为可以引起重组抑
制，并导致种群的遗传分化。在三种主要的重排类型中，倒位所引起的重组抑制在很多物种中被
验证
。但是目
前还并不太明确相
互易位这种重排类型是否同样会导致
重组抑制，推荐阅读：SCI论文？尤其是在易位会引起大量后代适合度降低的情况下。

中国科学院成都生物研究所研究员曾晓茂团队夏云等对棘腹蛙的染色体重排起源和进化的研究，
明确了棘腹蛙核型多态的一次起源，并验证了重组抑制在易位重排中的重要作用。该研究采用全
基因组涂染技术、荧光原位杂交及重排单染色体测序等技术，筛选到了重排染色体上的特定分子
标记，从而对种群结构和遗传分化进行研究。结果显示遗传分化主要发生在易位的染色体上，而
不在普通染色体或线粒体基因组中。在此过程中，易位染色体间的重组抑制导致了这种遗传分化
。该研究还揭示了重组抑制的范围较宽，不仅限制在重排的断裂点周围。同时，随着重排的扩散
，重组抑制的染色体区域将积累重复序列并保留适应特定环境的等位基因。

该研究获得国家重点研发计划重点专项、国家自然科学基金及中科院青促会基金的支持。相关结
果发表于Frontiers in Genetics。
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图1 涂染验证五种染色体核型中易位染色体的同源性
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图2 系统发育树支持重排和非重排染色体明确分为两支
研究团队单位：成都生物研究所
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