
 

研究揭示水华对水库浮游细菌抗生素抗性基因影响
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湖泊水库水体中含有丰富多样的细菌，其中携带有ARGs(抗生素抗性基因)的细菌被称作抗生素
抗性菌。中科院城市环境研究所杨军团队对水库蓝藻水华期和非水华期、自由生和颗粒附着生细
菌所携带的ARGs进行了比较研究，可为湖泊水库ARGs监测、安全评估和风险防控等提供参考。
研究成果近日发表于《国际环境》。

湖泊水库细菌物种分布受到许多因素的影响，例如蓝藻水华、水体分层和细菌生活方式(自由生
和附着生)等。但这些因素，尤其是蓝藻水华对湖库浮游细菌抗生素抗性功能的影响及机制尚不
清楚。

杨军团队的研究共检出145种ARGs和9种可移动遗传因子，其中具有外排泵抗性机制的多重耐药
基因最具优势(68.93%)，非水华期自由生细菌的ARGs丰度最高。蓝藻水华期的ARGs种类数低于
非水华期。蓝藻水华对自由生细菌ARGs丰度的抑制作用较大，对附着生细菌ARGs功能组成的影
响较强。在水华发生和消退过程中，ARGs的分布与3种可移动遗传因子、低丰度稀有细菌密切相
关。ARGs的群落构建还受到随机性过程的影响，其中自由生细菌ARGs群落较附着生细菌具有更
高的随机性水平。因此，细菌的生活方式是能引起ARGs对蓝藻水华差异性响应的重要机制之一
。(来源：中国科学报 雨田)
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