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倾向评分匹配的SPSS和R实现方法
。前面我们讲解了倾向评分匹配的原理，由于实现时需要编程，当时并没有讲软件的实现方法。
而SPSS在22版和23版加入了倾向评分匹配方法，笔者多次操作，程序界面还算友好，现给大家展
示一下，供初次使用者参考。

如下图，一个数据，包括了id(病例的唯一编码)、group(干预方法)、cf1-cf6(六个混杂因子)。

操作方法:1.点击“数据”-“倾向得分匹配”，如下图：
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2.弹出下图对话框，组指示符选择“group”，即干预因素，须为二分类变量;预测变量框里选入
所有混杂因素，倾向变量名即每个个体的倾向评分得分变量名，可随意填写(字母或字母加数字)
、匹配容差可从较小的数值填写，根据情况填写;匹配id变量名，即可输出一个变量，告诉我们每

个case的匹配对象的id;数据集名称可自行填写。点击确定可得到匹配结果。
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可以在下图中看到，在我们的变量后面多了两个新变量，ps即每个case的倾向得分，psid即匹配
对象，第一个19539未能匹配，第八个323230匹配对象的id是556016，依次类推。

另外SPSS会将所有匹配的对象重新筛选出来生成一个新的数据，即可以用于分析的数据。

在用SPSS做倾向评分匹配时应注意：1.SPSS安装需要同意安装Python Essentials插件，否则无法使
用;2.所有用于分析的变量名和界面填写的变量名必须是英文或英文加数字，不能是中文;3.匹配容
差需要根据实际情况确定，如两组样本量差异较大(两组差10倍以上)，可以用较小的容差，如0.0
01，如较小容差不能匹配，再将容差调大后重试;4.完成匹配后应对两组进行均衡性检验;5.如果一
个个体有多个匹配对象，程序会从中随机选择，因此每次运行可能得到的匹配结果不同;6.SPSS程
序只能进行1：1匹配。

在R程序中，提供了1：n匹配，以及多类匹配方法，现常使用MatchIt程序包进行匹配，实现起来
也很容易。现将程序及说明附在下面，使用时修改相关的变量名即可。(#后为说明文字，在R中
不运行)

installed.packages("MatchIt") #安装MatchIt程序包，用于匹配

library(MatchIt) #加载MatchIt程序包

installed.packages("foreign") #安装foreign程序包，用于读取SPSS数据

library(foreign) #加载foreign程序包
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mydata=read.spss("E:/data3.sav") #读取数据到mydata

names(mydata) #查看数据变量名

mydata=data.frame(mydata) #将mydata转换成数据框

attach(mydata) #绑定mydata

m.out = matchit(group ~cf1 + cf2 + cf3 + cf4 + cf5 + cf6,

data = mydata, method ="nearest",

ratio = 4)

#匹配过程，method包括"exact" (exactmatching), "full" (full matching), "genetic" (geneticmatching),
"nearest" (nearest neighbor matching), "optimal"(optimal matching), "subclass" (subclassification) are
available.默认为 "nearest".

#ratio可设置匹配比例

summary(m.out) #查看匹配情况

plot(m.out, type ="jitter") #查看匹配前后货币评分分布图

m.data1 <-match.data(m.out) #导出匹配数据到m.data1

write.csv(m.data1, file="E:/psm20160121.csv") #导出匹配数据成CSV格式，供后续分析使用.

更多 统计方法 请访问 https://www.iikx.com/news/statistics/

本文版权归原作者所有，请勿用于商业用途，爱科学iikx.com转发

Powered by TCPDF (www.tcpdf.org)

                                                   5 / 5

https://www.iikx.com
http://www.tcpdf.org

